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Актуальність. Для забезпечення продовольчої безпеки одним із шляхів є створення високо-

врожайних гібридних сортів для широкого спектру культур, що для ячменю, як облігатного самоза-

пилювача з клейстогамним цвітінням є складним завданням. Вивчення гетерозису допомагає селекці-

онеру відібрати більш продуктивні гібридні комбінації вже у ранніх поколіннях, що сприяє оптиміза-

ції селекційного процесу та виділенню більшої кількості трансгресивних сегрегантів серед більш піз-

ніх гібридних поколінь. Мета. Вивчення типів взаємодії генів у F1 ячменю голозерного  

з кольоровим зерном для виділення цінних батьківських компонентів та встановлення перспективних 

комбінацій схрещування. Матеріали і методи. Вихідним матеріалом були 10 зразків ячменю голо-

зерного: з жовтим зерном: Явір, CDC Hilose, СDС Alamo, Mebere, з кольоровим зерном –  

UA 0800645 (чорне), UA 0800663 (зелене), UA 0805462 (сіро-зелене), Віолет 18-1207, Hoem (фіолетове 

зерно), SGI 7024 (блакитне). Схрещування проведено по типу топкросів. Ступінь домінантності (hp) 

обчислювали за формулою B. Griffing, групування отриманих даних – за класифікацією G. M. Beil,  

R. E. Atkins, ступінь перевищення рівня ознаки у F1 над батьками – за істинним гетерозисом Hbt.  

Результати. В результаті наших досліджень установлено, що висота рослини найчастіше успадко-

вувалася за типом гетерозису (36 % від усіх комбінацій схрещування) або депресії (39 %); довжина 

колосу – за типом гетерозису (42 %) та проміжного успадкування (24 %); кількість зерен у колосі – 

за проміжного успадкування (33 %) та депресії (27 %); щільність – проміжного успадкування (70 %). 

При успадкуванні маси зерна з колоса встановлено всі можливі типи взаємодії генів, найчастіше це 

був гетерозис (36 %) або депресія (27 %). Ступінь гетерозису за масою зерна з головного колосу, що 

є найвагомішою складовою продуктивності, найвищим був у F1 з материнськими компонентами  

Віолет 18-1207 (до 32,9 %), UA 0805462 (26,8 %), Mebere (23,1 %); найкращим батьківським компо-

нентом був SGI 7024. Висновки. За результатами досліджень голозерного ячменю з кольоровим зер-

ном було встановлено, що ефект гетерозису залежить від комбінації схрещування та умов середо-

вища. При цьому рівень гетерозису є різним за різними кількісними ознаками: висотою рослини (1,7–

15,0 %), довжиною колоса (1,1–37,3 %), кількістю (7,4–14,3 %) та масою зерна з колоса (1,2–50,8 %). 

Виділено батьківські компоненти, які є кращими для отримання гібридних комбінацій, перспектив-

них для отримання трансгресивних сегрегантів за ознаками продуктивності ячменю: материнські 

Віолет 18-1207 з фіолетовим зерном та UA 0805462 із сіро-зеленим зерном, батьківський – лінія SGI 

7024 із блакитним зерном.  

Ключові слова: гетерозис, депресія, гібридна рослина, батьківський компонент, домінування, 

структура продуктивності, довжина колоса, висота рослини, кількість зерен з колоса, маса зерна з 

колоса. 
 

Вступ. Гетерозис, також відомий як гі-

бридна енергія, – це явище, при якому по-

томство переважає одного або обох батьків 

за певними ознаками. З точки зору селекції 

сільськогосподарських культур, це, зазвичай, 

стосується переваги врожайності гібридів F1 

над обома інбредними батьками, зокрема, 

істинний гетерозис (Hbt – heterobeltiosis) – це 

переважання рослин F1 кращого за рівнем 

ознаки батьківського компонента. Створення 

високоврожайних гібридних сортів для шир-

шого спектру культур є ключем до задово-

лення майбутніх потреб у продуктах харчу-

вання. Однак традиційні стратегії гібридної 

селекції виявляються надзвичайно складни-

ми для комерційного застосування на бага-

тьох самозапильних культурах, зокрема, на 

ячмені. Наразі у цих культур відносна пере-

вага гібридів у продуктивності над інбред-

ними лінійними сортами не переважує вар-

тість виробництва гібридного насіння [1]. 

Для створення ліній з покращеними агроно-

мічними характеристиками застосовують су-

часні інструменти генної інженерії для син-
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тезу супергенів шляхом злиття кількох гете-

ротичних алелів у кількох локусах, пов'яза-

них з гетерозисом. Ця стратегія розробляєть-

ся на ячмені (Hordeum vulgare L.), як модель-

ній самозапильній культурі [1, 2]. Успішне 

створення та використання гібридних сортів 

ячменю залежить від наявності високого рів-

ня гетерозису, достатнього рівня перехрес-

ного запилення та надійної системи отри-

мання материнського компонента [2]. Мож-

ливості комерційного використання гетеро-

зису ячменю обговорювалися ще з 40-х років 

минулого сторіччя [3], пізніше було описано 

систему цитоплазматичної чоловічої стериль-

ності ячменю [4]. 

Аналіз гетерозису за врожайністю та 

продуктивністю є актуальними і для сучас-

них досліджень. Вивчення гетерозису допо-

магає селекціонеру відбирати більш продук-

тивні гібридні комбінації вже у ранніх поко-

ліннях, що сприяє оптимізації селекційного 

процесу та виділенню більшої кількості транс-

гресивних сегрегантів серед більш пізніх гіб-

ридних поколінь [5–7]. Чисельні досліджен-

ня підкреслюють критичну роль генетичної 

мінливості та гетерозису у підвищенні потен-

ціалу врожайності ячменю [2, 7–9]. 

У результаті вивчення гетерозису в яч-

меню було виявлено як адитивні, так і неа-

дитивні ефекти генів [10–13]. При цьому іс-

нують різні думки щодо важливості дії генів 

на прояв гетерозису. Так, переважна біль-

шість вчених основним ефектом гетерозису 

вважає вплив неадитивних ефектів [10–12], 

але існує і альтернативна думка щодо більш 

важливої дії адитивних ефектів, ніж неади-

тивних [13, 14]. 

Таким чином, вивчення гетерозису у 

самозапильних культур, у тому числі і ячме-

ню, є актуальним для селекції на підвищення 

продуктивності та врожайності. Зокрема, по-

дібні дослідження можуть сприяти створен-

ню та вирішенню промислового вирощуван-

ня гібридних сортів ячменю.   

Мета досліджень. Метою досліджень 

було вивчення типів взаємодії генів у F1 ячме-

ню голозерного (H. vulgare, convar. nudum L.), 

у тому числі з кольоровим зерном, для вста-

новлення перспективних комбінацій схре-

щування, в яких, у подальших поколіннях, 

можливе виділення великої кількості трансг-

ресивних сегрегантів. 

Матеріали та методи. В наших дослід-

женнях вихідним матеріалом було десять 

зразків ячменю голозерного, серед них шість – 

з кольоровим зерном. Сорти з жовтим зер-

ном: селекції Інституту рослинництва НААН 

Явір та походженням з Канади – CDC Hilose, 

СDС Alamo, Mebere var nudum L., з кольоро-

вим зерном – колекційні зразки UA 0800645 

var. nudimelanocrithum Giess et al. (чорне), 

UA 0800663 var. viride Vav. et Orl. (зелене), 

UA 0805462 var. daghestanicum Vav. et Orl. 

(сіро-зелене), лінія селекції Інституту рос-

линництва ім. В. Я. Юрʼєва НААН (ІР НААН) 

Віолет 18-1207 var. nudidubium Koern., Hoem 

var. violaceum Koern. (фіолетове зерно), лінія 

селекції Селекційно-генетичного інституту – 

Національного центру насіннєзнавства та 

сортовивчення НААН (СГІ–НЦНС НААН) 

SGI 7024 var. nudum (блакитне). Схрещуван-

ня проведено по типу топкросів. 

Сорти та колекційні зразки вирощували 

в польових умовах у 2023–2024 рр. на полях 

наукової сівозміни ІР НААН. Сівбу проводи-

ли касетною сівалкою СКС-6А в оптимальні 

строки. Зразки ячменю висівали за схемою 

селекційного розсадника першого року вив-

чення з розміщенням батьківських компонен-

тів поряд з гібридними рослинами. Збирання 

врожаю проводили вручну з корінням. Для 

аналізу структурних елементів продуктивно-

сті з кожного зразка відбирали по десять ти-

пових рослин. Статистичну обробку експе-

риментальних даних проводили за програ-

мою STATISTICA-6 – однофакторний дис-

персійний аналіз (ANOVA) для попарного 

порівняння, апостеріорне порівняння – за 

однорідними групами по Fisher LSD.  

Ступінь домінантності (hp) обчислюва-

ли за формулою B. Griffing [15] (1): 

   
 1   

       
         (1), 

де F1 – значення ознаки у гібрида, Mp – 

середнє значення ознаки в обох батьків, Pmax 

– значення ознаки кращого батьківського 

компонента. 

Групування отриманих даних проводи-

ли за класифікацією G. M. Beil, R. E. Atkins 

[16], за якою можливими є наступні типи 

взаємодії генів: hp>1 – гетерозис (позитивне 

наддомінування), 0,5<hp≤1 – позитивне до-

мінування, -0,5≤ hp≤0,5 – проміжне успадку-

вання, -1≤ hp≤ -0,5 – негативне домінування,  
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hp< -1 – депресія (негативне наддомінування). 

Ступінь перевищення рівня ознаки у F1 

над батьками визначали за істинним гетеро-

зисом Hbt, який дає змогу виявити найсиль-

ніший прояв ознаки F1 у порівнянні з кращим 

батьківським компонентом і тим самим – оці-

нити селекційну цінність та ймовірність 

утворення трансгресивних сегрегантів у гіб-

ридній комбінації. Істинний гетерозис ви-

значали за формулою (2): 

   ( )  
(     )

  
                        (2),  

де Hbt – істинний гетерозис, F1 – зна-

чення ознаки у гібрида, BP – значення озна 
 

ки у кращого з батьківських компонентів. 

Погодні умови в роки проведення дос-

ліджень (2023–2024 рр.) були різними, що 

дало змогу всебічно оцінити зразки голозер-

ного ячменю (рис. 1, 2). Температура повітря 

за 2023 р. була близькою до середньої бага-

торічної (норми). Умови 2024 р. були анома-

льно жорсткими – температура дуже висока 

(див. рис. 1), на 3,5–4,6 ºС вищою за норму. 

Ячмінь не розкущився, рослини дуже потер-

пали від високої температури не лише повіт-

ря, але й поверхні ґрунту (до 60 ºС), зерно 

піддалося запалу, що викликало істотне зни-

ження врожайності. 

 

Рис. 1 Середньодобова температура повітря за роки дослідження  

у порівнянні з середньою багаторічною. 
 

На фоні підвищених температур нега-

тивний вплив на рівень продуктивності голо-

зерного ячменю мала також сума продуктив-

них опадів (див. рис. 2). Так, у травні ячмінь 

проходить одну з критичних фаз – кущіння, 

тому особливо вимогливий до умов вирощу-

вання, але за обидва роки дослідження сума 

опадів була меншою за норму на 11,7–10,7 мм, 

що не сприяло продуктивному кущінню яч-

меню. В червні, коли ячмінь проходить нас-

тупні критичні фази – колосіння та налив, сума 

опадів була меншою за норму на 14,3–2,3 мм. У 

липні опадів 2023 р. було більше за серед-

ньобагаторічні дані, але дощі були зливови-

ми і непродуктивними, тобто за декілька діб 

випадала велика кількість опадів, які на фоні 

підвищених температур швидко випаровува-

лися. Особливо жорсткими умовами виріз-

нявся 2024 р. – високі температури та постій-

на посуха впродовж усієї вегетації ячменю.  

 

Рис. 2 Сума опадів за місяць у роки дослідження порівняно з середньо багаторічними даними. 

10,9 

15,8 

20,2 
22 

13,3 

16,5 
22,3 

26 

9,6 

16,1 

20,2 21,4 

0

5

10

15

20

25

30

квітень травень червень липень 

Т
ем

п
ер

ат
у
р

а,
 º

С
 

2023 р. 2024 р. середня багаторічна (норма) 

68 

33 39 

153 

10 22 
49 

19 

35,5 43,7 
63,3 

71,7 

-40

10

60

110

160

квітень травень червень липень 

С
у
м

а 
о

п
ад

ів
, 
м

м
 

2023 р. 2024 р. Середня багаторічна (норма) 



210                  Зернові культури. Том 9. № 2. 2025. С. 207–214                     https://doi.org/10.31867/2523-4544/0380                                

Результати та обговорення. Вихідним 

матеріалом для схрещування за материнські 

компоненти були взяті сорти Mebere, CDC 

Alamo, CDC Hilose, колекційні зразки UA 

0800645, UA 0805462, UA 0800663 та лінії 

Віолет 18-1207, Hoem, за батьківські – CDC 

Alamo Віолет 18-1207, UA 0800663, SGI 7024, 

Явір. У нашому дослідженні висота рослини 

найчастіше успадковувалася за типом гете-

розису (36 % від усіх комбінацій схрещуван-

ня) або депресії (39 %); довжина колосу – за 

гетерозису (42 %) та проміжного успадкуван- 

ня (24 %); кількість зерен у колосі – за проміж-

ного успадкування (33 %) та депресії (27 %); 

щільність – за проміжного успадкування (70 %).  

При успадкуванні маси зерна з колоса 

встановлено всі можливі типи взаємодії ге-

нів, найчастіше це був гетерозис (36 %) або 

депресія (27 %). Гетерозис за цією ознакою 

найчастіше спостерігали у комбінаціях з ма-

теринськими компонентами CDC Hilose, UA 

0800645, UA 0805462, UA 0800663, Віолет 

18-1207 (40–50 % від усіх комбінацій) (рис. 3).  

Ступінь  гетерозису  в F1 дає змогу вия- 
 

 
 

Рис. 3 Частота типів взаємодії генів в F1 за материнськими компонентами за ознакою «маса зерна  

з колосу», % від усіх комбінацій схрещування з певним материнським компонентом, 2023–2024 рр. 
 

вити найбільш сильний прояв ознаки F1 у 

порівнянні з кращим батьківським компоне-

нтом, але він може варіювати в широких ме-

жах внаслідок міжалельної взаємодії генів. У 

наших дослідженнях ступінь гетерозису за 

масою зерна з колосу найвищим був у гібри-

дних рослин з материнським компонентом 

Віолет 18-1207 (32,9 %, Віолет 18-1207 х CDC 
 

Hilose), далі UA 0805462 (26,8 %, UA 005462 x 

SGI 7042), Mebere (23,1 %, Mebere x Явір) 

(рис. 4). Але доречно зауважити, що ступінь 

депресії в інших гібридних популяціях з ци-

ми ж материнськими компонентами теж був 

доволі значним – Віолет 18-1207 х CDC Ala-

mo (-30,1 %), UA 005462 x Віолет 18-1207  

(-8,2 %), Mebere x Віолет 18-1207 (-9,98 %).  

Враховуючи частоту та ступінь гетеро-

зису за масою зерна з колосу, як головного

 
Рис. 4 Ступінь гетерозису та депресії в F1 за материнськими компонентами  

за ознакою «маса зерна з колосу», 2023–2024 рр. 
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структурного елемента продуктивності яч-

меню, встановлено, що найбільш перспекти-

вними материнськими компонентами є лінія 

Віолет 18-1207 з фіолетовим зерном та колек-

ційний зразок UA 005462 із зерном сіро-

зеленого забарвлення. 

Щодо батьківських компонентів схре-

щування, то тип взаємодії генів наддоміну-

вання (гетерозис) за масою зерна з колосу 

найчастіше зустрічався в комбінаціях з бать-

ківським компонентом SGI 7024 (80 % від 

усіх комбінацій схрещування), далі Віолет 

18-1207 (29 %) та колекційний зразок UA 

0800663 (22 %). При цьому депресію за цією 

ознакою відмічено у гібридних рослин з бать-

ківським компонентом CDC Alamo (80 % від 

усіх комбінацій схрещування) та Віолет 18-

207 (43 %).  

Ступінь гетерозису за масою зерна з 

колосу найвищим був у гібридних популяці-

ях Hoem var. violaceum x SGI 7024 (50,8 %), 

далі UA 0800645 x UA 0800663 (21,5 %), 

CDC Hilose x Віолет 18-1207 (21,2 %) (рис. 

5). Але при цьому в інших гібридних попу-

ляціях спостерігали депресію за масою зерна 

з колосу – UA 0800645 x CDC Alamo (-70,8 %), 

CDC Hilose x UA 0800663 (-39,7 %). Доречно 

зауважити, що з батьківським компонентом 

SGI 7024 депресію за масою зерна з колосу 

не виявлено в жодній з гібридних популяцій. 

Враховуючи частоту та ступінь гетеро- 

зису за масою зерна з колосу, встановлено,

 

Рис. 5 Ступінь гетерозису та депресії в F1 за батьківськими компонентами  

за ознакою «маса зерна з колосу», 2023–2024 рр. 
 

що найбільш перспективним батьківським 

компонентом є лінія SGI 7024 з блакитним 

зерном. Таким чином, кращими компонен-

тами для створення гібридних популяцій з 

перспективою виділення трансгресивних се-

грегантів є материнські Віолет 18-1207 з фі-

олетовим зерном та UA 005462 – з зерном 

сіро-зеленого забарвлення, батьківським – 

SGI 7024 – з блакитним зерном. 

Зазвичай, гетерозис проявляється силь-

ніше в стресових умовах, ніж у сприятливих. 

Це повʼязано з тим, що гібриди часто мають 

підвищену стійкість до різних чинників, у 

тому числі і до посухи. Тобто, гетерозиготи 

F1 часто мають більш ефективну систему ре-

гуляції фізіологічних процесів, що дозволяє 

їм краще адаптуватися до екстремальних 

умов. У сприятливому середовищі різниця за 

рівнем прояву ознак між гетерозиготами та 

їх батьківськими компонентами може бути 

менш вираженою. Однак гетерозиготи все 

одно часто мають певні переваги, такі як ве-

лика швидкість росту або краща ефектив-

ність використання ресурсів. З іншої сторо-

ни, підвищена швидкість метаболізму у гіб-

ридів може зробити їх більш сприйнятливими 

до стресу в певних середовищах, що впливає 

на гетерозис. Вірогідно, що саме таке явище 

виникло і в наших дослідженнях, тому що за 

роками гетерозис частіше проявлявся в 

більш сприятливих умовах 2023 р., ніж у 

вкрай несприятливому 2024 р. (табл. 1).  

Таким чином, установлено, що прояв 

типу взаємодії генів у F1 залежить від умов 

середовища (погодних умов року досліджен-

ня), комбінації схрещування та є неоднако-

вим за досліджуваними ознаками. Тобто, ге-

терозис не є невідʼємною ознакою конкрет-

ного гібрида, а змінюється залежно від ознак 

та середовища. 

Розмах позитивного наддомінування  

(гетерозису) та негативного наддомінування
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Таблиця 1. Розподіл типів взаємодії генів у F1 за роками 
 

Рік 
Частота типів взаємодії генів, % від усіх гібридних комбінацій 

Гетерозис 
Позитивне  

домінування 

Проміжне  

успадкування 

Негативне  

домінування 

Негативне наддомі-

нування (депресія) 

2023 44 9 31 3 13 

2024 19 11 25 16 29 
 

(депресії) за ознаками відрізнявся, мав різну 

амплітуду та досягав найвищого ступеня за 

масою зерна з головного колоса – до 50,8 % 

(табл. 2). 
 

Таблиця 2. Розмах ступеня гетерозису та депресії в F1 за висотою  

та елементами структури продуктивності, %, 2023–2024 рр. 
 

Ознака 

Позитивне наддомінування 

(гетерозис) 

Негативне наддомінування 

(депресія) 

максимальне мінімальне максимальне мінімальне 

Висота рослини 15,0 1,7 -26,4 -5,2 

Довжина колоса 37,3 1,1 -48,1 -21,3 

Кількість зерен у колосі 14,3 7,4 -64,0 -10,7 

Маса зерна з головного колоса 50,8 1,2 -70,8 -8,2 

Щільність колоса 8,3 – -40,0 -16,7 
 

Найменшим ступінь гетерозису був за 

щільністю колоса, висотою рослини, а також 

за кількістю зерен у колосі. Щодо щільності 

колоса, то ця ознака змінюється дуже мало, а 

в наших дослідженнях відчутні коливання 

рівня щільності одержано за рахунок участі в 

схрещуваннях щільноколосого еректоїда UA 

0800645 var nudimelanocrithum, у якого цей 

показник перевищував 14 члеників на 4 см 

довжини колоса. За висотою рослини неви-

сокий ступінь гетерозису пояснюється тим, 

що в несприятливих умовах рослини F1 та їх 

батьківські компоненти були невисокими, 

значна різниця за висотою була відсутня. 

Тим же пояснюється і помірний ступінь ге-

терозису за кількістю зерен у колосі.  

Негативне наддомінування (депресія) 

за висотою рослин було незначним, тоді як 

за іншими ознаками досягало доволі високого 

рівня – від -40,0 % – за щільністю і до -70,8 % – 

за масою зерна з головного колоса (див. 

табл. 2). Можливо, це також пояснюється 

більшою сприйнятливістю гібридів до стресу 

внаслідок підвищеної швидкості їх метаболі-

зму, що у жорстких погодних умовах нега-

тивно вплинуло на рівень прояву ознак. Тоб-

то величина гетерозису залежить від ступеня 

відмінності батьківських компонентів за пе-

вною ознакою та від реакції рослин на умови 

вирощування. 

Результати наших досліджень узгод-

жуються з чисельними даними інших вче-

них, якими доведено, що тип взаємодії генів 

та ступінь гетерозису залежать як від гено-

типу батьківських компонентів, так і від 

умов середовища та взаємодії генотип х се-

редовище [7, 12–14, 17, 18]. Зокрема, виділе-

но комбінації схрещування з високим ступе-

нем гетерозису за кількісними ознаками «ви-

сота рослини», «довжина колоса», «кількість 

зерен» та «маса зерна з головного колоса» в 

різних середовищах: нормальних та за теп-

лового стресу [17], сприятливих та несприят-

ливих погодних умовах [7]. R. S. Raikwar 

[12] відмічає дуже значну інбридингову де-

пресію поряд із значним істинним гетерози-

сом за довжиною колоса, кількістю зерен та 

масою зерна з колосу незалежно від дати сі-

вби, що може вказувати на роль неадитивної 

взаємодії генів, що представляють домінант-

ні та епістатичні компоненти у прояві гете-

розису. K. Madhukar, et al. вважають, що в 

прояву гетерозису переважають неадитивні 

компоненти генетичної варіації [18].  

Висновки. Таким чином, у результаті 

наших досліджень з ячменем голозерним, у 

тому числі з кольоровим зерном, ми встано-

вили, що ефект гетерозису проявляється за-

лежно від комбінації схрещування та умов 

середовища. При цьому рівень гетерозису 

змінюється внаслідок міжалельної взаємодії 

генів, тому є різним за різними кількісними 

ознаками – висотою рослини (1,7–15,0 %), дов-

жиною колоса (1,1–37,3 %), кількістю (7,4– 
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14,3 %) та масою зерна з колоса (1,2–50,8 %), 

тобто гетерозис не є характеристикою певно-

го гібрида, а міняється залежно від умов се-

редовища. Виділено батьківські компоненти, 

які є кращими для отримання гібридних 

комбінацій, перспективних для отримання 

трансгресивних сегрегантів за ознаками про-

дуктивності ячменю. Серед них за материн-

ський компонент слугує лінія селекції ІР 

НААН Віолет 18-1207 з фіолетовим зерном 

та колекційний зразок UA 0805462 із сіро-

зеленим зерном, за батьківський – лінія селе-

кції СГІ–НЦНС НААН SGI 7024 із блакит-

ним зерном. 
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Topicality. Development of high-yielding hybrid varieties of various crops is a way to ensure food  

security. This is a challenge in case of barley, as this crop is an obligate self-pollinator with cleistogamous 

flowering. Research into heterosis helps breeders to select more productive hybrid combinations in early 

generations, contributing to the optimization of breeding procedures and identification of larger numbers of 

transgressive segregants in later hybrid generations. Purpose. To investigate types of gene interactions in F1 

hulless barleys with coloured caryopsides in order to select valuable parental components and promising 

crossing combinations. Materials and Methods. The starting material consisted of 10 samples of hulless 

barley, including yellow-grained varieties: Yavir, CDC Hilose, CDC Alamo, Mebere, and coloured-grained 

varieties: UA 0800645 (black seeds), UA 0800663 (green seeds), UA 0805462 (grey-green seeds), Violet 18-

1207, Hoem (purple seeds), SGI 7024 (blue seeds). Crossing performed using the topcross method. The de-

gree of dominance (hp) was calculated by B. Griffing’s formula; the data were grouped in accordance with 

G.M. Beil and R.E. Atkins’ classification; superiority of traits in F1 over the parents was assessed by  

heterobeltiosis (Hbt) formula. Results. It was found that plant height was most often inherited by heterosis 

(36 % of all crossing combinations) or depression (39 %); spike length – by heterosis (42 %) or intermediate 

inheritance (24 %); number of grains per spike – by intermediate inheritance (33 %) or depression (27 %); 

spike density – by intermediate inheritance (70 %). The inheritance of grain weight per spike occurred  

according to all possible types of gene interaction, most often heterosis (36 %) or depression (27 %). The 

highest heterosis degree in terms of grain weight in the main spike, as the most significant component of 

productivity, was observed in F1, where Violet 18-1207 (up to 32.9%), UA 0805462 (26.8 %), and Mebere 

(23.1 %) were taken as female components. The best male component was SGI 7024. Conclusions. The 

study of hulless barleys with coloured caryopsides demonstrated that the heterosis effect depended on cros-

sing combinations and environmental conditions. At the same time, the heterosis level varied for different 

quantitative traits: plant height (1.7–15.0 %), spike length (1.1–37.3 %), number of grains per spike (7.4–

14.3 %), and grain weight per spike (1.2–50.8 %). The best parental components for hybrid barley combina-

tions that are considered to be promising for performance characteristics-oriented selection of transgressive 

segregants were identified: as maternal components Violet 18-1207 with purple grain and UA 0805462 with 

grey-green grain, and paternal component – line SGI 7024 with blue grain. 

Key words: heterosis, depression, hybrid plant, parental component, dominance, performance  

ѐstructure, spike length, plant height, number of grains per spike, grain weight per spike. 
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